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Collaborazioni

=[x
» [NFN € memibro della JRU di Elixir-ITA
» Come “Tecnology provider”, c’'e anche: GARR, CNRS, CINECA

» | g JRU Italiana e ora finalmente membro ufficiale di Elixir

» Abbiamo partecipato ai bandi per degli assegni di Ricerca
bandifi dalla JRU e ne abbiamo vinto uno:

» Obiettivo: “Fare il porting di Galaxy su Mesos”

» Abbiamo un accordo per una ‘“collaborazione diricerca” con
il CNR di Bari

» Collaborazioni anche in INDIGO
» Sedi che participano: per ora soprattutto Bari

Mini workshop e riunione della CCR: 16- 18 marzo 2016




Collaborazioni

»| fewatch:

» [INFN € membro della JRU di Lifewatch-ITA
» Come “Tecnology provider”.

» [ |'unico partener prettamente tecnologico nella JRU

» | o JRU ltaliana e parte del consorzio europeo di Lifewatch sin
dall’inizio.

» INFN € anche coinvolto nel Lifewatch Competence Center
di EGI.

» Collaborazioni anche in INDIGO
» Stiamo esplorando collaborazioni possibili su bandi regional
» Sedi coinvolte: Bari (Lecce)

Mini workshop e riunione della CCR: 16- 18 marzo 2016




Collaborazioni

®» Arfs & Humanities:
» [NFN & membro della DARIAH-IT
» | o JRU ltaliana e parte del consorzio europeo

» [NFN € anche coinvolto nel DARIAH Competence Center
di EGI.

» Collaborazioni anche in INDIGO

» Scdi coinvolte: Catania, Bari

Mini workshop e riunione della CCR: 16- 18 marzo 2016




Attivita: Elixir/Lifewatch

» Supporto all’analisi dei dafi da genomi
» Portali e complessi workflow

» [ecnologie usate:
» Cloud computing e HTC

» Hosting dei datfi crifici
» Saas per I'analisi dati

» Attivita di sviluppo per I'implementazione di nuovi servizi

Mini workshop e riunione della CCR: 16- 18 marzo 2016




Attivita: Elixir/Lifewatch

@ prisma-cloud.ba.infn.it/project/instances/ C

Launch Instance

Details *

Availability Zone:

nova

Instance Name: *

Flavor: *

m1.tiny

Instance Count: *

1

Instance Boot Source: *

--- Select source ---

Specify the details for launching an instance.

The chart below shows the resources used by this project
in relation to the project's quotas.

Flavor Details

Name m1.tiny
VCPUs 1

Root Disk

Ephemeral Disk

Total Disk

RAM

Project Limits
Number of Instances

a
Number of VCPUs
a

Total RAM
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Attivita: Elixir/Lifewatch

WELCOME APPLICATIONS HELP ADMIN

Recas Science Gateway  Applcations  BiolMa$

BioMas

BioMas Execute our tool

The fundamental purpose of BioMaS (Bioinformatic analysis of telp
@Upload fites
UPLOAD SFF FILE

Upload fite

'WELCOME APPLICATIONS HELP
IST FILE
Recas Science Gateway Welcome
. Progetto
p
= I
S
PON A3_00052

xeautiors

ReCaS Science Gateway

Benvenuto sul portale ReCa$ Science Gateway.

Dal menu *Applications' & possibile selezionare lapplicazione, fra
quelle disponibili, da eseguire sulla nostra piattaforma di calcolo.

Nel menu "Help", selezionado lapplicazione di tuo interesse,
troverai un pratico tutorial che ti llustrera i semplici passi per

poterti autenticare ed utilizzare lapplicazione.

Ricordati che & necessario effettuare il LOGIN prima di iniziare.

PON ReCaS

ReCa$ & un progetto PON Ricerca e Competitivita 2007-2013,
Awiso 254/Ric. che si sviluppa alliinterno delle seguenti
circostanze favorevoli

capitalizzare i risultati della programmazione PON 2000-
2006

assecondare la sempre crescente necessita, da parte di
numerosi settori della ricerca scientifica, di disporre di
grandi risorse di calcolo e storage in contesti di calcolo
distribuito.

It progetto si compone i due parti: una di potenziamento
infrastrutturale e altra di formazione,

Per maggiori informazioni ecco i nostri link: facebook, twitter e
del PON.

&i S “Recas
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'WELCOME APPLICATIONS HELP ADMIN
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Recas Science Gateway ) Applications Msa PAD
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Msa PAD

MSA-PAD application is a multiple DNA sequence alignment
framework designed to align conserved protein coding DNA
sequences. The application accounts for either single or multiple
protein domains coding sequences and uses this information in
assembling its output. It is mainly useful for comparative genomics
by the possibility to align genomes having different genic
organization (i.e. bacterial genomes). It takes also into account
and/or aligning genes’ exons, including those undergone intron loss
or gain, respecting genomic organization.BR/>

MSA-PAD has two different alignment modes: (i) genome and (ii)
gene. The difference between the two modes resides in the
organization of the final alignment.

Genome Mode alignment, similar to super-gene alignment, keeps
only fragment of sequences coding for unique protein domains and
the final output is simply the concatenation of those fragments by
randomly organizing the domains.

Gene Mode alignment respects the genomic organization of the input
sequences; it identifies the most frequent domains order pattern.
Consequently, domains order follows the increasing sites position of
input DNA sequences.

Both modes share the following six steps:

1. It translates DNA sequences using a user-defined genetic code
and frame/s by executing a custom Python script.

It makes use of PFAM-A [1] profiles information to assign
translated sequences to a known conserved protein domain.
This is obtained by searching against PFAM-A database using
hmmsearch (HMMer3.0 package) [2]

It elaborates protein sequence assignment taking into
consideration frameshifts and intron gain or loss.

It groups sequences belonging to the same protein domain and
consequently align them against the same domain using
hmmalign (HMMer3.0 package)
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Execute our tool

Help
@upload file
Upload DNA sequence file in FASTA or .ZIP format

Upload File

Upload status

Current state Idle
File name

Status:

Reset list files
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Afttivita: Dariah

» Portali e complessi workflow

» Sia in Cloud che in Grid

» [Fle Catalogue and browsing

» Sia in Cloud che in Grid

Mini workshop e riunione della CCR: 16- 18 marzo 2016



Dariah

Offline data intensive conceptualisation

Attivita:

(and contextualisation) in CH — INFN CHNet

» In situ analyses
Raman spectr.py

( “\ XRD
/. CHNet XRF
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” » Laboratory analyses
WAV Al i S PIXE, PIGE, BS, IBIL v
AL PR JFE O Gruppi collegati .
QOGE : \at;;\)ﬁu @ Centri Nazionali e Scuole k-edge radlography
.‘g"@ i X-tomography
N B » Dating
- N i 14C
R e Thermoluminescence
o~ » Collaborations:
Mini workshop e riunione de! " B IPERION CHIt @
\ i ‘V\rth:rNg R e X

http://infnbeniculturali.net




Afttivita: Dariah

The Catania Science
Gateway Framework

Administrator
Scientist
Cloud tenant

@ GROMACSiii=

/ MyCIoud

Grid/Cloud Engine Orchestrator
(based on SAGA) : (based on OCCI)

I |

Users either
belonging
3 to ldentity
Cloud #2 Federations
or holding
elD’s

HPC

Clusters

OpenNebula
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Afttivita: Dariah

DiGITAL

= The DCH-RP e-CSG Mobile
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Afttivita: Dariah

The DCH-RP e-Culture Science Gateway
(http:/ /ecsg.dch-rp.eu)
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Afttivita: Dariah

oSN Storing and Accessing DARIAH (SADE)
%ﬁil contents in EGI

* The overall goal of this mini-project is to create a digital
repository of DARIAH contents using (?(\/ibrory

 Datasets for this CC are provided by the Austrian
Academic of Science (AAS)

Mini workshop e riunione dell

Headwords (about 50,000 A-Z) [1]

Records (about 40,000 plants; about 70,000 in general) [2]

Multimedia with Link to Audio-file (examples; to be improved) [3]
Multimedia with Collection (about 3,000; planned to be published within
the mini-project) [4]

Multimedia connected to Headword (about 3,000; planned to be digitized)
[5]

Project specific biographies [6]

Locations [7]

EGI Community Forum 10-13 November 2015, Bari, Italy
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A’r’rivi’rc‘J: Darioh

0
o
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eci ' \,AibrOry in a nutshell

EGI-Engage

e glibraryis a platform developed by INFN that provides a simple yet
powerful system to organize, search, store and retrieve “digital
assets” in distributed repositories built on Grid/Cloud/local storage
infrastructures

/ *= hides the underlying technical details to the users
= glibrary 2.0 Architecture  “digital assets”:

— = digital object + corresponding metadata

@B’ri

cerfar LVE INVOICE

eToken
service

2|

EGI Community Forum 10-13 November 2015, Bari, Italy
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eeil’he Parallel Semantic Search Engine for EGI DARIAH CC

EGI-Engage

Attivita:

Dariah

Eile Modifica Visualizza Cronologia Segnalibri Strumenti Aiuto

/ @ DARIAH-SSE-parallel - csgf... x\+

aQ
o

csqf.egi.eu/dariah-sse-parallelZp_suth=wel BTEQA w8 93 A

€va

© DARIAH-CC PARALLEL SEMANTIC SEARCH ENGINE

Jhrcok

HORTAL ANSTVENTE €AS0915A REPUBLICE RSATSEE

.................

You will search in CHAIN-REDS-KB , OpenAgris , Europeana, Isidore
é":-.j “@  Examples | bellis perennis

Enter a keyword

I‘ ‘CHAIN-REDS-KB H OpenAgris H Europeana H Isidore l

|Reoords found. Displaying 1 to 4

Title

vatske Plauons)

.....

e%%,

cai The Architecture of the SSE
EGI-Engage
e I
#*%c«@ Linked-data search engine g

Semantic-web enrichment

Harvester
(running on
grid/cloud)

Harvester
(running on
grid/cloud)

End-points

OAI-PMH OAI-PMH

Databib

Dublin Core’

Dublin Core®
Registry of Open Access
= Repositories (ROAR)

re3data.or

GISTRY OF RESEARCH DATA REPOSITORIES

UAUKS

driver OpenAIRE

Data Repos.

BBk

Description
Teska infekcija hrde na divijim i uzgajanim tratin¢icama (Bellis perennis L.) otkriven:
podrudju izme|u Lovrana i Opatije. Patogena gljiva bila je determinirana kao Puccini
$iri po Europi

Check citations on Google Scholar

Repository
Portal of scientific journals of Croatia
hreak.

TTI05TT

EGI Community

3/16/16
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Sinergie con altri progetti

» Molte delle attivitd mostrate vedono una fase di tecnology
enanchmentnei progetti piv tfecnologici

» PRISMA prima, INDIGO-DC adesso

» c una fase di applicazione agli use case nei progetti piu user-
driven

» BioVel, Lifewatch-CC, Dariah-CC, Assegni diricerca e/o convenzioni

Mini workshop e riunione della CCR: 16- 18 marzo 2016




Conclusioni

» F molto importante per I'INFN partecipare alla JRU e/o
consorzi nazionali

» | 'obiettivo € quello di dare in qualche modo sostenibilita ai servizi
realizzati nei vari progetti

» [ 'INFN e riconosciuta come un partner tecnologico affidabile e
in grado di supportare le necessita delle comunita con le piu
moderne tecnologie

®» | gruppi di ricerca che lavorano in questo contesto hanno gid
dimostrato che siriesce a stabilire un'ottfima sinergia con le
attivita dei vari progetti in cui partecipano

Mini workshop e riunione della CCR: 16- 18 marzo 2016



